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Teme

% Stevilo genotipiziranih Zivali

¥ Nacionalni in mednarodni obracuni po pasmah

¥ Moznosti — potrebe po spremembah rejskih programov
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Stevilo genotipiziranih Zivali
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Aktualno stanje obracunov - R]

* Nacionalni obracun

* Klasicni vse zivali, ki so povezane z meritvami — kontrolo v Sloveniji
Bikov 816 (2 047)
Krav 58 803 (73 406)

* Genomski razsirjeni ssGBLUP — v razvoju, referencna populacija?
Relativno veliko uporabnih informacij prek Interbull-a

* Mednarodni obracun
* Klasi¢ni - MACE 381 (11 233)
* Genomski - InterGenomics 592 (34 474) + 1 606 zenskih zivali DGV
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Aktualno stanje obrac¢unov - CB

* Nacionalni obracun

* Klasicni vse zivali, ki so povezane z meritvami — kontrolo v Sloveniji
Bikov 1 227 (4 455)
Krav 199 969 (239 615)

* Genomski razsirjeni ssGBLUP — v razvoju, referencna populacija?
Relativno malo uporabnih informacij prek Interbull-a

* Mednarodni obracun
« MACE 575 (157 070)
° |G — HOL —testni obracun v testu
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Aktualno stanje obracunov - LS

* Nacionalni obracun

* Klasicni vse zivali, ki so povezane z meritvami — kontrolo v Sloveniji
Bikov 1 415 (3 887)
Krav 174 700 (208 454)

* Genomski obracun — skromno Stevilo genotipiziranih zivali
* Mednarodni obracun

* MACE 645 (33 543)

* Genomski na populaciji DEA ~ 500 (90 % biki)




Kaj pomeni uvedba GS za RP

* Sheme mladi — ¢akajo¢i — testirani bik NI veC > le $e TESTIRANI biki

- Potencialna bikovska mati - BM NI vec
* Sprememba RP

Odbira za genotipizacijo Vsi ali najboljsi po PA (min 3x Vse ali najboljSe po PA (min 3x
glede na potrebe) glede na st. BM)

Kdaj genotipizacija cimprej po rojstvu

Zaupnost podatkov Brez ali do spolne zrelosti?

Kriteriji odbire SS| + pragovi ? (bolezni, kazeini, ...) + sorodstvo na osnovi genoma

Uporaba plemenjaka/ice Ob spolni zrelosti Kot BM ali donorko - ET?

Organizacija dela OC — alternativna vzreja TP — genomski center - rejci




“Mono” genske lastnosti

® Dedne bolezni

® Kapa kazein

® Beta kazein Selekcija na osnovi

praga

® Beta — laktoglobulin




Primer kapa kazein

 ,brezplacna lastnost’ na SNP Cipu, ze zelo dolgo obvezna za plemenske bike

* Stanje priRJ
* 10 od 18 bikov v katalogu bikov za 2020 ima genotip AB

* 44% bikov je BB
* V 28 % bodo prenesli alel A, ¢e bodo enakomerno uporabljeni

* V ITA populaciji je frekvenca B alela preko 90%
» Stanje pri CB
* 5 bikov (15%) od 34 je nosilcev alela E
* Vec kot 7 % potomk bo ,dobilo’ E alel, ¢e bodo enakomerno uporabljeni

* Stanje pri LS
* 2 bika BB, po 12 bikov AB in AA
* Ce bodo enakomerno uporabljeni, bodo prenesli B elel v 30%, sicer A alel




Kaj si bomo zapomnili

* Uvedba genomske selekcije

* Smiseln je prilagojen pristop k izvajanju rejskih programov
Vsa teleta so potencialno plemenske zivali — vzrejalisca?!
Bolj intenzivno razmnozevanje najboljsih telic— IVF — ET
Iskanje telet za genotipizacijo je uCinkovitejse od odbire BM

* Monogenske lastnosti
V primeru vkljuCitve je potrebno dosledno izvajanje selekcije

* Preverjanje porekla na osnovi SNP
Namesto SNP panela ali MS za preverjanje porekla — selekcijski SNP Cip
Hkrati tudi za preprecevanje parjenja v sorodstvu







